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Sprunghafte Zunahme der klinisch-diagnostischen Datenmenge pro Patient
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> Gesteigerter Rechenbedarf nur unter Einsatz von GPU-nutzenden Algorithmen beherrschbar



Limitierende Zeitfenster im klinisch-diagnostischen Behandlungsablauf

Patient = X X X
Klinik 2 & e
Diagnostik 5 P4
Datenintegration =
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- Initiale strukturierte Digitalisierung der relevanten Daten als Grundlage des Einsatzes intelligenter Algorithmen



Modularer Einsatz von diagnostischen Tools als Grundlage einer IVDR-Konformitat
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Anforderungen an einen klinisch-diagnostischen Datenaustausch
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- Automatisierte Datenimport/-export zur Reduktion der realen Arbeitslast und strukturierten Datenerfassung



High-Level Design in der klinisch-diagnostischen Datenerfassung

Patientendaten NGS FISH Immunhistochemie




e

High-Level Design in der klinisch-diagnostischen Datenanforderung/-bereitstellung

Order Entry Report Annotation/ On-Slide Annotation
klinische Studien

- Strukturierte Datenerfassung essenziell nétig fur den regulatorisch konformen Einsatz von KI

- Modularer Einsatz von intelligenten Algorithmen als Grundlage einer IVDR-Konformitat

- Integrative Nutzung von GPU-/CPU-Kapazitaten



On Tissue-Annotation als Schltsselfunktion in der klinischen Diagnostik
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Der Befund: Human-readable Datain der klinisch-diagnostischen Interaktion
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